Ubungsblatt 12 Algorithmen und Modelle der Bioinformatik DP Dirk Metzler

17. Januar 2007 Abgabe: 24. Januar 2007

Aufgabel: Implementieren Sie Mau und Newtons MCMC-Samplingverfahiie®tammi@ume
und untersuchen Sie durch Simulationsstudien wie sich diel dér a-priori-Verteilung auf das
Ergebnis auswirkt und welchen Einflul3 die Sprungweite dessfdagsverteilung auf die Kon-
vergenzgeschwindigkeit hat.

Falls Sie diese Woche zu wenig Zeit haben um diese AufgabellienAllgemeinheit zu behandelniiden Sie sich auf vieriittrige Baume und das Jukes-Cantor-Modell beéoken

Aufgabe 2. Berechnen Sie im vereinfachten TKF92-Modell (mit= p und Fragmenten
geometrisch verteilterange) dieUbergangswahrscheinlichkeiten zwischen den Zen Z,
zund 5.

Aufgabe3: Gegeben ist folgender Baum mit der durch die Knotennummargeangezeigten
Ordnung:

11

Die ausgsdilliten Kreise markieren “aktive” Knoten.iF jeden Knoteni sei die Asthnge
t; gegeben. Gehen Sie hier vom vereinfachten TKF91-Modekl=( i, nur Einzelpositionen
werden inseriert oder gascht) aus.

e Berechnen Sie die Wahrscheinlichkeit, dass amhsten “tihl” einB an Knoten 10 steht.

e Wenn dem so ist, wie grof3 ist dann die Wahrscheinlichkegsda diesem tihl an den
Knoten 6 und 8 jeweils eihl steht, an Knoten 7 eiNund an Knoten 9 eilx?

o Welche Knoten sind dann imaichsten Schritt aktiv?



